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La salud de las personas, los animales y el medio ambiente están estrechamente 
relacionados (OHHLEP, 2021), y su enfoque integrado permite anticipar, prevenir, 
detectar y controlar enfermedades transmisibles entre animales y seres humanos 
(FAO, 2023; OMSA 2021). A su vez, las enfermedades infecciosas pueden afectar 
negativamente la conservación de una especie, siendo un ejemplo el virus Ébola, que 
diezmó aproximadamente 5000 gorilas de llanura (Gorilla gorilla), matando el 25% de 
la población total (Berríos & Pincheira, 2014).

El virus causante de influenza aviar (IA) pertenece a la familia Orthomyxoviridae, 
pudiendo tener bajo (IABP) o alto (IAAP) grado de patogenicidad (Abbasi, 2023; 
OPS, 2022). Las aves acuáticas silvestres son reservorios naturales de la mayoría de 
los subtipos del virus IABP, siendo las especies más vulnerables aquellas del orden 
Anseriformes (patos, gansos, cisnes) y Charadriiformes (gaviotas, playeros, chorlos), sin 
embargo, también puede afectar a mamíferos marinos y terrestres, existiendo un riesgo 
potencial para la salud pública (Bordes et al., 2023; Feare, 2007; Gamarra et al., 2023; 
Newman et al., 2012; Olsen et al., 2006; Peña et al., 2023; Webster et al., 1992). Cuando 
se trata del virus IAAP, se observan cuadros clínicos evidentes con alta mortalidad. Las 
condiciones ambientales cumplen un papel clave en el mantenimiento de la infección 
dentro de la población (Cumming et al., 2015; Klaassen et al., 2011), agregando que las 
migraciones de las aves tienen estrecha vinculación en la ecología y dinámica del virus 
(Munster & Fouchier, 2009), estando documentada su propagación a una distancia de 
hasta 2900 km durante el período en que la infección es asintomática (Gaidet et al., 
2010), aumentando así el riesgo de brotes en aves domésticas (Lee et al., 2015).  Las 
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mayores prevalencias del virus IA en aves silvestres se observan a finales del verano e 
inicios de otoño, disminuyendo en invierno (Dijk et al., 2014; Munster & Fouchier, 2009; 
Olsen et al., 2006; Ruiz et al., 2021).

Los virus de Influenza Aviar están clasificados por subtipos, según las propiedades 
de las proteínas de superficie hemaglutinina (H) y neuraminidasa (N).  El subtipo H5 
se diversificó en diferentes clados genéticos y ha mostrado un reordenamiento en el 
tiempo, surgiendo en China entre 2010-2011, movilizándose por aves migratorias hacia 
Norteamérica en 2014, a Eurasia y África en 2020 para luego, en 2022 y procedente 
de Europa, propagarse por todo el continente americano (CDC, 2023; Krammer & 
Schultz-Cherry, 2023). El linaje euroasiático del subtipo H5, se ha diseminado a nivel 
mundial desde finales del año 2021, a través de aves migratorias provenientes del 
hemisferio norte (Canadá y Estados Unidos), evidenciándose en brotes de IAAP en al 
menos 10 países del centro y sur América (OMSA, 2023).

En Chile los primeros ejemplares con signos compatibles y diagnosticados positivos 
a IAAP ocurrieron el 05-12-2022 y correspondieron a ejemplares de pelícanos (Pelecanus 
thagus) en Arica y Parinacota, seguidos por Antofagasta y Tarapacá (SAG, 2022). Luego 
se constató el avance progresivo en sentido norte sur, transcurriendo aproximadamente 
120 días en cubrir las 16 regiones del país, con 57 especies afectadas al 09-07-2023 
(49 aves, 7 mamíferos marinos y 1 terrestre). En Magallanes han resultado positivas 
17 especies (2 domésticas y 15 silvestres), concentrando la mayor mortalidad cisne de 
cuello negro (Cygnus melancoryphus) (1094). Seguido de otras especies silvestres como: 
cisne coscoroba (Coscoroba coscoroba) (7), gaviota dominicana (Larus dominicanus) 
(5), pato quetru no volador (Tachyeres pteneres) (4), caiquén común (Chloephaga 
picta) (4), salteador chileno (Stercorarius chilensis) (2), águila mora (Geranoaetus 
melanoleucus) (2), tiuque (Daptrius chimango) (1), huillín (Lontra provocax) (1), tagua 
común (Fulica armillata) (1), gaviota austral (Leucophaeus scoresbii) (1), tucúquere 
(Bubo magellanicus) (1), lobo marino común (Otaria flavescens) (1), lobo fino austral 
(Arctocephalus australis) y gato de Geoffroy (Leopardus geoffroyi) (1) (Fig. 1) (SAG, 
2023; SERNAPESCA, 2023; Soto et al., 2023).

Gato de Geoffroy (Leopardus geoffroyi) o gato montés sudamericano, es un 
pequeño y ágil felino cuyo peso máximo alcanza 7,8 kg. De coloración general gris 



 Influenza aviar en Leopardus geoffroyi  

/ 3

amarillenta mezclada con pequeñas manchas negras en el cuerpo que se unen formando líneas en 
el cuello, extremidades y cola (Iriarte et al., 2013). Con hábitos principalmente nocturnos se alimenta 
de pequeños mamíferos, aves y en menor parte peces, anfibios y reptiles (Muñoz & Yáñez, 2009). 
Especie propia de Sudamérica, se encuentra en Argentina, Paraguay, Uruguay, Bolivia, Brasil y sur 
de Chile (principalmente Aysén y Magallanes) (Quintana & Muñoz-Pedreros, 1990). En Magallanes 
se encuentra en la parte continental, asociado a ambientes de estepa, matorral y bosques de 
ñirre y lenga (Iriarte & Jaksic, 2017). Su estructura, tamaño poblacional y relaciones ecológicas 
en Chile se encuentran poco estudiadas (Iriarte & Jaksic, 2017). Fue clasificada inicialmente “En 
Peligro” (Glade; 1988; SAG, 2015) y actualmente se considera “Casi Amenazado” (MMA, 2011). Las 
principales amenazas a su conservación están dadas por la fragmentación y pérdida de hábitat 
(Pereira et al., 2010), pudiendo agregarse enfermedades emergentes como IAAP. 

El primer registro de muerte en la familia de los félidos por virus de IAAP se registró en 
dos tigres (Panthera tigris) y dos leopardos (Panthera pardus), en el zoológico de Suphanburi 
(Tailandia), durante un brote del virus en 2003, mostrando fiebre alta, dificultad respiratoria y 
muerte súbita (Rimmelzwaan et. al., 2006). Durante 2004 se aisló el virus en un gato doméstico 
(Felis catus) el que se habría contagiado ingiriendo el cadáver de una paloma (Columba livia). 
Hasta entonces solo se tenían antecedentes de contagio en animales de compañía de manera 
experimental (Briand et al., 2023; Songserm et al., 2006). 

El 28-05-2023, una brigada SAG detectó un ejemplar muerto de gato de Geoffroy en el 
sector Punta Cóndor (Coordenadas UTM, datum WGS84, HUSO 18 Sur, E:662344 – N:4275271), 
costa oriental del Fiordo Eberhard, a 20 km de Puerto Natales, en una planicie ubicada a 500 m 
de la orilla y 13 m.s.n.m.  

Fig.1. 
Leopardus 
geoffroyi, 

ejemplar muerto 
por virus de IAAP
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La inspección externa del cadáver no mostró evidencias de fluidos y/o traumatismos que 
indiquen participación de terceros en la causa de muerte, apreciándose un animal en buena 
condición corporal. La inspección del tejido subcutáneo, cavidad torácica, abdominal y órganos 
asociados, no evidenció hallazgos anatomopatológicos con excepción de congestión hipostática 
en los lóbulos derecho del hígado, parte del riñón izquierdo, riñón derecho e imbibición biliar de 
hígado y asa duodenal. A la incisión del tracto gastrointestinal se detectó presencia de nematodos 
tipo áscaris en yeyuno y contenido fecal de color verde oscuro en colon descendente y recto. Se 
tomaron muestras mediante torulado traqueal y rectal, más tejidos de pulmón, tráquea y bazo con 
el objeto de corroborar el aislamiento viral y pcr del torulado, en el evento que éstos resultaran 
negativos. Las muestras fueron analizadas en el Laboratorio SAG Lo Aguirre, bajo Protocolo N° 
259579. El torulado traqueal (id 14470474) fue analizado con Técnica RT - PCR Tiempo Real IA 
Matrix Tipo A y resultó positivo a virus Influenza Aviar, Valor CT 21.79 (fecha resultado 02-06-2023). 
Posteriormente, para conocer la variante del virus IA se aplicó Técnica RT - PCR Tiempo Real Influenza 
H5, resultando positivo a virus de alta patogenicidad H5N1, específicamente H5 clado 2.3.4.4 CT 
21,1 H5 patogenicidad clado 2.3.4.4 CT 16 N1 clado 2.3.4.4 CT 32 (fecha resultado 06-06-2023).

Finalmente, el ensamble trófico local (Venegas & Sielfeld, 1998) y contexto epidemiológico 
de IA permiten interpretar consistentemente el primer registro del virus H5N1 en gato de Geoffroy, 
destacando la composición y abundancia de aves muertas en playa y el activo consumo por aves 
carroñeras como Milvago chimango y Caracara plancus más otros carnívoros como Canis lupus 
y Lycalopex culpaeus.
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